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時代に即したDB開発：PGDBjからPlant GARDENへ

2011～2016年度で開発

格納データ

ゲノム・遺伝子配列

マーカー・QTL・連鎖地図

SNP

2017年度から開発開始

2018年度末にベータ版公開

2020年度に正規版公開格納データ

マーカー ・QTL・連鎖地図

オルソログ（遺伝子配列の配列類似性情報）

表示

Google様の検索

ユーザーの専門性により表示を変える
表示

検索メニューから選択

専門性で区別せず、シンプルな表示



格納されているコンテンツ（2021年12月現在）

植物種数 件数

ゲノム 134 169

遺伝子 126 8,136,812

DNAマーカー 34 313,115

形質と連関しているマーカー

（QTL)

24 8,255

SNPs (SRAから検出した変異） 106 996



格納されている種の内訳

0

5

10

15

20

25

B
ra

ssic
a
le

s

F
a
b

a
le

s

P
o

a
le

s

S
o

la
n

a
le

s

R
o

sa
le

s

C
u

c
u

rb
ita

le
s

M
a
lv

a
le

s

M
a
lp

ig
h

ia
le

s

S
a
p

in
d

a
le

s

G
e
n

tia
n

a
le

s

A
ste

ra
le

s

C
a
ry

o
p

h
y
lla

le
s

E
ric

a
le

s

L
a
m

ia
le

s

Z
in

g
ib

e
ra

le
s

V
ita

le
s

M
y
rta

le
s

A
p

ia
le

s

N
y
m

p
h

a
e
a
le

s

D
io

sc
o

re
a
le

s

A
sp

a
ra

g
a
le

s

A
re

c
a
le

s

R
a
n

u
n

c
u

la
le

s

F
a
g

a
le

s

C
o

rn
a
le

s

A
m

b
o

re
lla

le
s

A
u

stro
b

a
ile

y
a
le

s

C
h

lo
ra

n
th

a
le

s

L
a
u

ra
le

s

M
a
g

n
o

lia
le

s

C
a
n

e
lla

le
s

P
ip

e
ra

le
s

A
c
o

ra
le

s

A
lism

a
ta

le
s

P
e
tro

sa
v
ia

le
s

P
a
n

d
a
n

a
le

s

L
ilia

le
s

U
n

c
la

ssifie
d

C
o

m
m

e
lin

a
le

s

C
e
ra

to
p

h
y
lla

le
s

S
a
b

ia
le

s

P
ro

te
a
le

s

B
u

x
a
le

s

T
ro

c
h

o
d

e
n

d
ra

le
s

G
u

n
n

e
ra

le
s

D
ille

n
ia

le
s

S
a
x
ifra

g
a
le

s

G
e
ra

n
ia

le
s

C
ro

sso
so

m
a
ta

le
s

P
ic

ra
m

n
ia

le
s

H
u

e
rte

a
le

s

Z
y
g

o
p

h
y
lla

le
s

C
e
la

stra
le

s

O
x
a
lid

a
le

s

B
e
rb

e
rid

o
p

sid
a
le

s

S
a
n

ta
la

le
s

G
a
rry

a
le

s

B
o

ra
g

in
a
le

s

A
q

u
ifo

lia
le

s

E
sc

a
llo

n
ia

le
s

B
ru

n
ia

le
s

P
a
ra

c
ry

p
h

ia
c
e
a
e

D
ip

sa
c
a
le

s

N
u

m
b

e
r 

o
f 

S
p

e
ci

e
s

被子植物では全64目（APGIV）のうち25目を格納 アブラナ＞マメ＞イネ＞ナス＞バラ

被子植物の各目における格納されている種数

被子植物 147

緑藻植物 4

紅色植物 2

マゴケ植物 1

ゼニゴケ植物 1



Top PAGE⇒各種のページへ

シンプルなデザイン

平易な表現

行いたいアクションを誘導

種ごとに検索したいケースが多いと想定して

設計



ゲノム配列の検索

主な配列バージョン

一覧
アセンブル配列＋Variant Call（後述）を実施したSRA



アセンブルされたゲノム配列・遺伝子情報

7

配列の切り出し

詳細情報

意外と便利情報

遺伝子配列のキーワード検索



検索システムの実装はユーザーの方が思うより、結構大変

Plant GARDENもまだまだ改良の余地があるのですが、地道な改善を続けています

検索機能の改良

遺伝子配列（遺伝子をさがす、で検索）

はキーワード、もしくは機能（GO, ,KEGGで検索）



検索機能の改良

全データ

遺伝子

マーカー

Top Pageの検索窓は全データに対して検索

「他の方法でさがす」は「全データ」「遺伝子」「マーカー」

のカテゴリ別に検索

ヘッダーの検索では候補wordの表示



遺伝子の再アノテーション

多数の種×異なるゲノム由来の遺伝子情報 → 比較したい

公開されている遺伝子配列のアノテーションの方法やアノテーションされる項目は実施者に

よってまちまち

→そのままでは比較が難しいので、格納している遺伝子配列全てを再アノテーション

→オリジナルのアノテーション情報はgffファイルをダウンロードサイトに格納

OrthoDB/Uniport/Refseqを対象に配列類似性のSearch

Ortholog group を介

して他種の遺伝子との

類似性がわかる



開発中：Ortho group Unique IDを介した種間のオルソログ配列の検索

3

種属科目綱門ドメイン 種属科目綱門ドメイン

   

   

   

プルダウンメニュー

上位cladeでのオルソログ関係にある配列

隣接cladeでのオルソログ関係にある配列

この部分のみを表示

⥥をクリックでそこを起点とする「表形式」のページを表示する（その他のリンクも埋め込み可能）
※配列を纏めて取得する機能も   

⥥

Ortho group ID毎にオルソログ配列を有している種のリストを作成

（Plant GARDENに格納されている配列が対象）



SNP情報

公開されているSRAからカバレッジが十分あるなどの指標で選抜した配列を格納しているゲノム配列に対して

Mapping→Variant検出

各SRAのgvcfファイル



ブラウザを介した異なるカテゴリのデータ比較

異なるカテゴリの

データ比較

・ゲノム配列

・遺伝子

・SNP

・マーカー

TASUKE

（SNPページからのみアクセス）

遺伝子ページへリンク

DNAマーカーページへリンク

SRA由来のSNPs



解析ツールの提供

14

アカウント登録を

してログインします

ユーザーごとにDocker

containerを自動で作

成



今後の開発

① スマホ版 ② 解析ツール

Plant GARDEN上の配列を

ReferenceとしたSNP解析

現在はかずさDNA研に設置し

たサーバーにデータをUpload

→パイプラインをコンテナ化し、

ローカルPCで解析するツール

③ コンテンツの拡充

ゲノム・遺伝子情報

DNAマーカー/QTL情報

本年度末までの期間でキュレーターさん

随時募集中

論文/ゲノム情報ごとにお支払い

決まったノルマなどなし

対象は植物のみ

ご意見・ご要望をお待ちしています

plantgarden@Kazusa.or.jp

mailto:plantgarden@Kazusa.or.jp

