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Human Proteome Project 
(HUPO)プロテオームDB

（jPOST: Japan ProteOme Standard Repository/Database)
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2015.3時点



jPOSTとは
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Repository
Re-analysis

Database

Data Integration & Sharing in Life Science



jPOST repository
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jPOST repository – Current status 
データ登録数は目標としていた年間100プロジェクトを大きく上回り、
• 2018.4～2019.3で 153プロジェクト
• 2019.4～2020.3で 202プロジェクト
• 2020.4～2021.3で 253プロジェクト が登録された。
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265 users from 28 countries

jPOST User Distribution

July 2019

Sep 2021 543 users from 37 countries
July 2020 391 users from 37 countries
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Statistics

Nov 2020
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Sep 2021



jPOSTの特徴

１．フレッシュなデータがどんどん勝手にたまる
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jPOST Re-Analysis
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偽ヒットのコントロール

LC/MS/MS runs
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Accumulated false hits

True hits

データが増えると偽物も増える



Universal index for annotated MSMS spectra

How can we merge the results 
from different sources?

UniScore
• based on peak annotation in MSMS
• search engine independent
• MS instrument independent
• search DB independent 
• can be used as universal threshold 

for peptide identification
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UniScoreによる再解析 (Human Proteome Project)

MaxQuant
7,886

UniScore
9,143

1,426 2,6836,460 
Proteins

Dataset:JPST000203 – 206
Colorectal cancer samples (used in Wilhelm et al Nature 2014)



jPOSTの特徴

１．フレッシュなデータがどんどん勝手にたまる
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2．再解析により、データの統一化が実現される



jPOST customizable database ‘Slice’
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Moriya et al., Nucleic Acids Res, 2019 Jan 8;47(D1):D1218-D1224

The jPOST environment: an integrated proteomics data repository and database

jPOSTrepo jPOSTdb

The jPOST Environment
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UniProtとの連携：
Cross-references between UniProt and jPOST



jPOSTの特徴

１．フレッシュなデータがどんどん勝手にたまる
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2．再解析により、データの統一化が実現される

3．カスタムDBの作成ツールと可視化ツールの提供



https://jpostdb.org



COVID-19 DB
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11,824
36.4%

15,792
48.6%

オリジナル結果
n=16,714

jPOST再解析
n=27,616

Klann et al., Molecular Cell 80, 164 (2020)

両解析結果のペプチド長ごとの比較
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jPOST再解析結果のみに存在

Re-analysis of COVID-19 paper 

同定リン酸化ペプチド数の比較



Phosphorylated sites on SARS-CoV-2 proteins
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使ってください jPOST

提案：データサイエンス研究者とデータベース研究者の融合

”使う”人はいつも外部ユーザー

つくる人とつかう人がごっ
ちゃになったプロジェクト
をやりたい！



面白いアイディア持ってるデータサイエンティストの皆さん、
誰か知ってる人にぜひ声をかけてください。


