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オーソログDBのRDF化 

オントロジー 
   Ortholog Ontology (OrthO) 
   An ontology for MBGD (MBGD-O) 
   An ontology for GO annotation 
 
MBGDデータ 
   グラフ数 5 
 
外部DBデータ 
   グラフ数 5 
 
総トリプル数 
   約 11.5億 トリプル 

微生物DBの統合化（統合化推進プログラム, 2011年〜） 

MBGD（Microbial Genome Database for Comparative Analysis） 

MBGD SPARQL endpoint 
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DBのRDF化に基づくデータ連結 

RDFストア 
SPARQL 

MBGD 
データ 

Taxonomy 
データ 

RDFストア内での連結 
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DBのRDF化に基づくデータ連結 

RDFストア間での連結 

RDFストア 
Integration 

RDFストア 
RDFストア 

SPARQL 
(HTTP) 

SPARQL 
(HTTP) 

SPARQL 
(HTTP) 
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RDFストア間でのデータ連結 

Federated query? 

Query: 



Federated queryの分解 

1st query 

2nd query 



> mbgd get_ortholog.rq P00561 | uniprot gene_annotation.rq  

MBGD 
RDFストア 

UniProt 
RDFストア 

遺伝子リスト 

入力パラメータの埋め込み 

SELECT … 
WHERE { 
  … 
  … 
  … 
  …    …     $1 ; 
  … 
} 

SELECT … …  
WHERE { 
  … 
  … 
  … 
  VALUES (?s){ $STDIN } 
  … 
} 

… 
uniprot:P00532 
… 
… 
… 

PREFIX orth: <…………> 

出力 

… “serine………” 
… “………………………” 
… “………………………” 
… “………………………” 
 

コマンドライン 
インターフェース 

PREFIX orth: <… 

コマンドの 
内部処理 

インターネット 
アクセス 

http://sparql.nibb.ac.jp/sparql http://beta.sparql.uniprot.org 

遺伝子アノテーション 
リスト 

RDFストア間データ連結フレームワークの概要 
command –s http://sparql.nibb.ac.jp/sparql エイリアス展開 

アノテーションを取得する
SPARQL 
テンプレート 

オーソログを取得するSPARQL 
テンプレート 

MBGD RDFストアに対する検索部分 UniProt RDFストアに対する検索部分 

標準入力の 
読み込み 

自動PREFIX記述 
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